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摘要： 

在报告中，我们提出了一种能利

用摘要统计量的自适应基因关联性

分析法。该方法采用扩展 Simes 测验

把各种不同基因关联系分析法的 P-

值结合成一个最优的 P-值，从而避

免了根据不同的数据类型和结构来

选择合适的分析法。大量的模拟表

明：该方法具有正确的假阳性率，并

且在不同遗传模型中的发现率是最

高的。为 了进一步验证该方法的有

效性，我们分析了一组实际数据--“双

相情感障碍”症的 Meta 分析数据；结

果表明：我们的方法在所有现存的方

法中是最优的。 
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